KARTA PRZEDMIOTU (SYLABUS)
OPIS PRZEDMIOTU

Kod przedmiotu

Biologia molekularna

kod kierunku/profil/poziom/forma/pozycja z planu

Nazwa
przedmi
otu

Molecular biology

Jezyk wykladowy Polski
Rok akademicki 2019/2020
Kierunek Lekarski
w zakresie

Poziom studiow

Jednolite studia magisterskie

Profil studiow Ogolnoakademicki
Forma studiow Stacjonarne
Semestr / semestry Il letni

Przynalezno$¢ do grupy zajeé

Modut B: Naukowe podstawy medycyny

Status przedmiotu Obowigzkowy
Liczba godzin
Forma zajgc¢ zajel Liczba punktéow ECTS
Formy realizacji zaje¢ dydaktycznych, wymiar, dydaktycznych
punkty ECTS
Wyktad 15h 0,5 ECTS
.. Poznanie wspolczesnych technik molekularnych majgcych
z profilem studiow - . ECTS
zastosowanie w dlagnostyce.
Powiazanie L
przedmiotu Z uprawnieniami ECTS
z dyscypling Nauki biologiczne 1ECTS

Forma nauczania

Tradycyjna zorganizowana w uczelni wspomagana e-konsultacjami oraz
materiatami dostepnymi on line.

Wymagania wstepne

Znajomos¢ cyklu komorkowego, mitozy, mejozy, struktury genow i
genomow, znajomos¢ podstaw genetyki klasycznej. Umiejetnosc
\przeliczania stezen procentowych i molowych. Podstawowa wiedza o
biologicznych bazach danych (NCBI). Zaliczenie | semestru biologii
medycznej.

Jednostka prowadzaca

Wydziat Nauk Medycznych i Nauk o Zdrowiu

Koordynator

Prof. dr hab. Roman Zielinski

Osoby prowadzace

Prof. dr hab. Roman Zielinski, Dr n. biol. Kornelia Polok- wykfady

Adres strony internetowej pjo

https://www.matgen.pl

Adres e-mail, telefon koordynatora

r.zielinski@uthrad.pl

https://www.matgen.pl



mailto:prof.romanzielinski@gmail.com

EFEKTY UCZENIA SIE, TRESCI PROGRAMOWE, REALIZACJA ZAJEC DYDAKTYCZNYCH, WERYFIKACJA

EFEKTOW UCZENIA SIE

Cel ksztalcenia:

1. Przekazanie wiedzy z zakresu procesow genetycznych bedgcych podstawq
wspélczesnej diagnostyki molekularnej.

2. Przekazanie wiedzy z zakresu nowoczesnych technik molekularnych oraz zasad ich

stosowania w diagnostyce z uwzglednieniem kosztow, wiarygodnosci i dostepnosci

metod alternatywnych.

3. Nabycie umiejetnosci planowania doswiadczer z zastosowaniem metaanaliz

molekularnych..

4. Zrozumie aspektow etycznych zwigzanych z analizami molekularnymi.

Tre$ci programowe.
Wyklady

Wyktady: 15 h prowadzonych jako 7 wyktadow po 2 h (ostatni wyktad 3 h).

1. Replikacja DNA. Zasady replikacji in vivo. Reakcja PCR.

2. Transkrypcja i transkryptomika.

3. Translacja i proteomika. Struktura biatek.

4. Markery genetyczne. Metody diagnostyczne wykorzystujgce replikacje. Polimorfizm
DNA i biatek. Elektroforeza kwasow nukleinowych i bialek.

5. Sekwencjonowanie kwaséw nukleinowych. Biblioteki i wektory. Nextgeneration
WGS.

6. Mutageneza i naprawa DNA.

7. Metody bioinformatyczne i biomatematycznew biologii molekularnej. Modelowanie
biatek. Biologia syntetyczna.

Wyktady dostgpne sq na stronie https://www.matgen.pl

Metody dydaktyczne (ksztalcenia):

1. Wpykiad z wykorzystaniem technik multimedialnych oraz z elementami dyskusji.

2. Praca samodzielna 7 wykorzystaniem internetowych baz danych i materialow on
line: samodzielne rozwigzywanie wybranych probleméw na podstawie materiatow
zamieszczanych on line.

Rygor zaliczenia, kryteria oceny
osiggnietych efektow uczenia sie:

W celu uzyskania oceny pozytywnej z przedmiotu nalezy uzyskac 42 punkty na 60 punktow
mozliwych do zdobycia. Punktowane sq:
» Kolokwium zaliczeniowe (50 punktéw)
» samodzielne, dobrowolne rozwigzywanie zadan z protokotéw umieszczonych na
stronie https://www.matgen. (2-5 punktow),

Maksymalnie mozna uzyskaé 20 punktow za aktywnosé (33,3%) oraz 40 punktow za
kolokwium (67,7%).

Kolokwiumsktada sie z pytan utworzonych na podstawie zagadnien podanych na koncu
kazdego wykiadu. Punktacja jest podana przy kazdym pytaniu. £gczna punktacja za
kolokwium wynosi 40 punktow. Nie przewiduje sie punktow ujemnych.

Pytania na kolokwium majq forme:
+ testu jednokrotnego wyboru,
* testu tak/nie lub prawda/falsz
* zadan otwartych, w tym zadan obliczeniowych,
*  zadan krotkie odpowiedzi,
*  zadan z lukg.

W przypadku zaje¢ prowadzonych zdalnie warunkiem zaliczenia kazdego wyktadu jest
wykonanie zadan dedykowanych danemu wyktadowi i dostarczonych w wyznaczonym
terminie. Zadania po terminie nie bedg uznawane. Kolokwium przeprowadzane zdalnie
moze mie¢ forme testu przeprowadzanego w czasie rzeczywistym lub forme zagadnien,
ktore nalezy opracowaé w okreslonym terminie. Mozliwy jest wariant mieszany.

Aktualna punktacja oraz wyniki kolokwium sq udostgpniane na stronie
https://www.matgen.pl

Sposob obliczania oceny koncowej:

Zaliczenie (liczba punktow, ocena):

o 42-46: 3,0 (dostateczny)

e 47-51: 3,5 (dostateczny plus)
e 52-55: 4,0 (dobry)

+ 56-58: 4,5 (dobry plus)

+ 59-60: 5,0 (bardzo dobry)




Efekty uczenia si¢ dla przedmiotu w odniesieniu do efektéw kierunkowych i

formy zajeé

Metody weryfikacji efektow

uczenia sie

Numer | Opis efektow uczenia sie dla przedmiotu (PEU) | Kierunkowy Forma
efektu Student, ktory zaliczyt przedmiot efekt . ... | Metody sprawdzania
: . . . , .~ . | Forma zaje¢ | weryfikacji )
uczenia | (W) zna i rozumie/ (U) potrafi /(K) jest gotow | uczenia si¢ . i oceny
. i (zaliczen)
sig do: (KEU)
7 turalne i sztuczne £rédia promieni . Zaliczenie |Test,identyfikacja
Wi |¢1¢ naturaime tSZICEne Zrodtd promeniowanta B.W6 Wyktad 6 Praca mutacji punktowych,
jonizujgcego oraz jego oddzialywanie z materiq. d ..
omowa ocena czestosci.
Test, postugiwanie sig¢
Zna struktury I-, 1I-, - i IV-rzedowq bialek oraz Zaliczenie |P?24 ExPaSy w celu
o L . . Wyktad 3 analizy domen oraz
W2 |modyfikacje potranslacyjnei funkcjonalne biatka B.W12 Praca .
: : Wyktad 7 modelowanie
oraz ich znaczenie. domowa S
modyfikacji
potranslacyjnych.
Zna funkcje genomu, transkryptomu i proteomu Test, projektowanie
. Wykiad 1 "
cztowieka oraz podstawowe metody stosowane w . . reakcji PCR,
: . L . Wyktad 2 Zaliczenie :
ich badaniu, procesy replikacji, naprawy i odczytywanie ORF,
W3 o S . B.W14 Wyktad 3 Praca . .
rekombinacji DNA, transkrypcji i translacji oraz interpretacja
. . . . Wyktad 5 domowa o
degradacji DNA, RNA i bialek, a takze koncepcje genetyczna wynikow
.. . . Wyktad 6
regulacji ekspresji genow. PCR.
I . Test, ocena czestosci
Zna budowe chromosoméw i molekularne Zaliczenie mutacji
W4 . C.w4 Wyktad 6 Praca . .
\poditoze mutagenezy. d spontanicznych i
omowa |
indukowanych.
Potrafi postugiwac sie podstawowymi technikami Test, interpretacja
R T . . |genetyczna
laboratoryjnymi, takimi jak analiza Jakosciowa, Zaliczenie S moSTamow
Ul |miareczkowanie, kolorymetria, pehametria, B.U8 Wyktad 4 Praca pJ;ojeﬁtowanié
chron_watograﬂa, elektroforeza biatek i kwasow domowa starteréw do reakcji
nukleinowych. PCR.
Test, porownywanie
, sekwencji DNA i
intermetomnoh skt potrechre Wykiaa's | Zaliczenie, - \bialck za pomocq
u2 |* Wyen, LWy p 4 B.U10 Y praca  |CLUSTAL i BLAST,
informacje za pomocq dostepnych narzedzi Wyktad 7 d . .
. omowa |poszukiwanie
internetowych. ' . .
informacji w bazie
OMIM.
Potrafi podejmowaé decyzje o potrzebie Wyktad 2 Zaliczenie, |Test, analiza danych
U3  |wykonania badan cytogenetycznych C.U3 Wyktad 4 praca molekularnych w
i molekularnych. Wyktad 5 domowa |bazie OMIM.

Stopien osiagniecia kierunkowych efektow uczenia sie: np.:K_B.W06+++; K_B.W12+++; K_B.W14++; K_C.W04++;
K_B.U08++; K_B.U10+++; K_B.U10++;

Literatura podstawowa, literatura uzupelniajaca, pomoce naukowe

Nogak~wdPE

https://zenodo.org/record/820140
8. Zielinski R, Polok K. 2020. Materialy z biologii molekularnej dia studentéw I roku kierunku lekarskiego. Dostep:
https://www.matgen.pl

Bal J. 2013. Biologia molekularna w medycynie. PWN. ISBN: 978-83-01-16665-6

ExPaSy.Bioinformatics Resource Portal.Bazadanych.Dostep: https://www.expasy.org
NCBI.National Centre for Biotechnology Information.Baza danych. Dostgp: https:/iwww.ncbi.nlm.nih.gov
OMIM: Online Mendelian Inheritance in Man. Baza danych. Dostep: https://www.omim.org/
OrthoDB.The hierarchical catalog of othologs.Dostep: ttps.://www.orthodb.org.
PDB. Protein data bank. Dostep: https://www.rcsb.org/
Pollock K.: From DNA sequence to biological meaning. Wyd. e-Gene Gron, 2017. Dostgp:



https://www.expasy.org/
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/
https://www.omim.org/
https://www.matgen.pl/

Naklad pracy studenta potrzebny do osiagniecia zakladanych efektow uczenia si¢ — bilans punktéow ECTS

Obcigzenie studenta [h]

Zajecia bez
Udzial w zajeciach, aktywnos¢ Inne godz. nauczyciela- Zaiecia
Kontaktowe praca wlasna q daljg ozne
(IGK) studenta ydaxty
(ZBN)
Udzial w wykladach - - 15h
Samodzielne studiowanie tematyki wykladow - 3h -
Udzial w éwiczeniach / éwiczeniach laboratoryjnych - - -
Samodzielne przygotowanie si¢ do éwiczen - - -
Udzial w konsultacjach 2h - -
Przygotowanie do zaliczenia / egzaminu - 7h -
Udzial w egzaminie / zaliczeniu 3h - -
Sumaryczne obcigzenie praca student 5h/ 10 H 151
y azenie praca 0,2 pkt. ECTS | 0,3pkt. ECTS | 0,5 pkt. ECTS

Punkty ECTS za przedmiot

1 pkt. ECTS

Informacje dodatkowe, uwagi

Student ma na biezgco dostep do wszystkich materiatow wykiadowych oraz swojej punktacji na stronie

https://www.matgen.pl. Student ma dostep do e-konsultacji.



https://www.matgen.pl/

